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INTRODUCCION

La Asociaciéon Botanica y Micolégica de Jaén, con la colaboracion de la Sociedad
Micologica de Gran Canaria, organiz6 sus |l Jornadas Micoldgicas Islas
Canarias, esta vez en la isla de Gran Canaria, celebradas del 8 al 12 de
diciembre de 2021.

Con el material recolectado se publicaron dos articulos: MERINO et al. (2025), y
MERINO et al. (2026). En este ultimo articulo publicabamos con nombre
provisional el taxon Tricholoma pseudosaponaceum Merino, lllescas & Escobio,
sobre la base de la recolecta de un solo ejemplar (JA 9789, secuencia
UDB07684867), y a falta de estudiar nuevo material.

Habiendo recolectado y secuenciado dos nuevas recolectas canarias, en este
caso de Tenerife (JA 9373 y JA 9374), asi como material peninsular de respaldo
procedente de Cordoba (JA 9372), hemos conocido la publicacion de este mismo
taxén con el nombre de Tricholoma croceoflavescens M. Lazzari, M. Beuvil., L.
Michelin, Lorenzon & Battistuzzi (LAZZARI et al., 2026), por lo que se procede a
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resefar las recolectas realizadas, asi como a aportar datos adicionales sobre
esta nueva especie.

MATERIAL Y METODOS

Para la recoleccion y preparacion del material recolectado se ha seguido el
sistema habitual: la muestra se fotografia in situ, procurando recoger en la
fotografia el maximo de datos macroscopicos. Al mismo tiempo, se anotan los
datos organolépticos, medidas y otros que puedan alterarse con la desecacion,
asi como la ecologia del entorno y las coordenadas geograficas.

Salvo que se indique lo contrario en los resultados, los estudios microscopicos
han sido realizados por los autores del articulo con diversos microscopios, lupas
trinoculares y camaras fotograficas propiedad de estos, o aportados por la
Asociacion Botanica y Micolégica de Jaén. Se ha utilizado material de herbario
previamente desecado y posteriormente rehidratado con agua o KOH vy los
reactivos de observacion habituales (Rojo Congo, IKI1, Melzer, KOH, agua ...) o
los que se puedan indicar en cada caso.

El DNA total ha sido extraido a partir de especimenes secos de herbario
empleando una modificacion del protocolo de MURRAY & THOMPSON (1980).
La amplificacion por PCR, basada en MULLIS & FALOONA (1987), incluy6 35
ciclos con una temperatura de anillamiento de 54°C, y fue llevada a cabo con los
primers ITS1F e ITS4 (WHITE et al., 1990, GARDES & BRUNS, 1993) para la
region ITS. Las secuencias obtenidas han sido depositadas en UNITE
(https://unite.ut.ee) o Genbank (https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genbank).

A las secuencias obtenidas para este articulo, se han afadido para los analisis
filogenéticos realizados diversas secuencias correspondientes a la regién ITS de
las especies mas afines a cada una, seleccionandolas de entre las depositadas
en GenBank (https://www.ncbi.nIm.nih.gov/genbank/), utilizando BLAST como
herramienta de busqueda (https://blast.ncbi.nim.nih.gov/Blast.cqgi) (ALTSCHUL
et al., 1990), y en UNITE. El alineamiento se ha realizado con MAFFT v.7 en su
servidor web (https://mafft.cbrc.jp/alignment/server/) (KATOH et al., 2019),
utilizando el algoritmo L-INS-i y editandolo con Bioedit v. 7.2 (HALL, 1999). A
partir de la matriz obtenida, ajustada a la longitud de nuestras secuencias (812
posiciones, conteniendo la region ITS mas parte de la region D1 de la 28S), se
han realizado analisis de Maxima Verosimilitud con IQ-TREE 1.6.8 (NGUYEN et
al., 2015) aplicando 300 réplicas de bootstrap standard (BML), y analisis
bayesiano con MrBayes v. 3.2 (Ronquist et al. 2012) seleccionando el modelo
evolutivo calculado con ModelFinder para cada caso (KALYAANAMOORTHY et
al., 2017). Los arboles filogenéticos resultantes se han visualizado con FigTree
1.4.4 (http://tree.bio.ed.ac.uk/software/figtree/), presentando sobre las ramas del
arbol ML los valores de apoyo de dichos analisis que se consideran significativos
(BML=80%/B1=95). En dicho arbol figuran, para cada secuencia representada, el
numero de depdsito de esta, el taxdn al que pertenece, la referencia de la
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muestra, su pais de recoleccion e, identificando a las secuencias obtenidas de
un tipo, la letra “T".

Las exsiccatae estan depositadas en el herbario JA de la Junta de Andalucia,
localizado en el Jardin Micolégico la Trufa, en la aldea de Zagrilla Baja, de Priego
de Cordoba (Cérdoba-Espafa).

Los elementos de cada coleccién figuran en el siguiente orden: PAIS, Comunidad
Auténoma, Provincia, Localidad, Paraje, Coordenadas (MGRS1984 con 4 cifras),
altitud sobre el nivel del mar en metros, ecologia, fecha de recoleccion, leg. y
referencia de herbario.

Para evitar la reiteracion del leg., se indicara:

leg. 1 = Concha Morente, Dianora Estrada, Vicente Escobio, Tomas lllescas,
Demetrio Merino y resto de asistentes a las Jornadas de la Asoc. Botanica y
Micoldgica de Jaén y la Sociedad Micoldgica de Gran Canaria.

leg. 2 = Concha Morente, Dianora Estrada, Maria Cortijo, Eva Garcia, Pilar
Palomares, Carmen Orlandi, Cleo Rodriguez, Mercedes Garcia, Rosario Martin,
Enrique Vera, José Luis Nieto, Victoriano Delgado, Juan F. Moreno, Luis Martin,
Francisco Sanchez, Vicente Escobio, Tomas lllescas y Demetrio Merino.

leg. 3 = Concha Morente y Tomas lllescas.

RESULTADOS
Basidiomycota, Agaricomycetes, Agaricales, Tricholomataceae

Tricholoma croceoflavescens M. Lazzari, M. Bevil., L. Michelin, Lorenzon &
Battistuzzi = Tricholoma pseudosaponaceum Merino, lllescas & Escobio nom.
prov.

Material estudiado: ESPANA, Canarias, Las Palmas, Agaete, Area Recreativa
Pinar de Tamadaba, 28RDS3203, 907 m, en terreno quemado bajo Pinus
canariensis, 11-XI1-2021, leg.1, JA: 9789. Secuencia Unite UDB07684837. Ibid.,
Tenerife, Tacoronte, Agua Garcia, Ctra. Agua Garcia-La Esperanza, 28RDS3203,
875 m, bajo Pinus radiata con Erica canariensis, Morella faya y Laurus
novocanariensis, 15-XI1-2025, leg. 2, JA: 9373, secuencia Genbank PZ368436;
Ibid., Area Recreativa Lomo de la Jara, 28RCS6349, 905 m, bajo Pinus radiata
con Erica canariensis, Morella faya y Laurus novocanariensis, 16-Xl11-2025, leg.
2, JA: 9374, secuencia Genbank PZ368435; ESPANA, Cérdoba, Lagar de la
Cruz, 30SUH4000, 565 m, bajo Quercus suber con Quercus rotundifolia'y Pinus
pinea, 22-XI1-2018, leg. 3, JA: 9372, secuencia Genbank PZ368434.

Descripcidn macroscopica: Pileo de 35-80 mm de diam., de convexo a aplanado,
con el margen lobulado, inciso e incurvado. Cuticula lisa a ligeramente



escamosa, fisurada en la madurez, sobre todo en el margen, untuosa en tiempo
humedo, de color crema, olivaceo o pardo, en ocasiones con tintes rojizos.
Laminas adnadas a decurrentes por un diente, de color blanquecino, crema o
amarillento, con arista entera, en ocasiones manchada de color pardo rojizo.
Estipite de 55-100 x 8-22 mm, cilindrico o fusiforme, radicante, fibriloso
longitudinalmente, fistuloso al corte, de color blanquecino o amarillento en su
totalidad, o bien con tonos rojizos en la parte central. Contexto blanquecino.
Olor suave-dulzén a jabon, espermatico al corte en JA 9372. Sabor suave.

Descripcién microscopica: Basidios cilindricos a claviformes, tetraspdricos, con
fibula basal, de (20,1-)21,7-26,1(-29,6) % (4,7-)5,0-6,5(-8,7) yum; N = 30; Me =
24,0 x 6,0 um. Basidiosporas de subglobosas a ampliamente elipsoidales, lisas,
hialinas, gutuladas, apiculadas, de (4,4-)4,9-6,2(-6,7) x (2,9-)3,4-4,5(-5,4) ym; Q
= (1,1-)1,3-1,6(-1,9); N = 103; Me = 5,5 x 3,8 ym; Qe = 1,5. Cistidios no
observados. Pileipellis de textura paralela a intrincada, con algunas hifas
sinuosas, con abundancia de fibulas. (Basada en recolecta JA 9789).

Observaciones: Las secuencias extraidas de nuestras muestras, procedentes
tanto de las Islas Canarias (Macaronesia) como de la Espaia peninsular, forman
un clado bien soportado (0.88/100) en el arbol filogenético (figura 5) de
Tricholoma sect. Contextocutis = Tricholoma sect. Rigida (HEILMANN-
CLAUSEN et al. 2017), integrandose con las secuencias italianas PZ062840 y
PZ062843 (holotipo de T. croceoflavescens), la secuencia sueca PQ653431, y
varias secuencias procedentes de U.S.A. y Canada, por lo que cabe deducir que
esta especie posee una amplia distribucién en el hemisferio norte.

LAZZARI et al. (2026) delimitan T. croceoflavescens con algunos caracteres que
no hemos observado en nuestras recolectas. El primero, el olor harinoso, que no
hemos detectado en ninguna de ellas; si, en cambio, el olor dulzén a jabén que
los autores aprecian sobre todo al corte. El segundo, el viraje de laminas y
superficie del estipite a un color amarillento azafranado al rozar o danar los
basidiomas; tan solo hemos apreciado un ligero amarilleamiento en la muestra
JA 9733. Este viraje tampoco se aprecia en la imagen de la muestra de la que
se ha extraido la secuencia norteamericana PX972913
(https://www.inaturalist.org/observations/101667225). Falta también en nuestras
recolectas el estipite esbelto, frecuentemente de una longitud del doble del
diametro del pileo, resefiado como caracteristico por sus autores.

Casi todas nuestras recolectas (figuras 1 a 4) presentan un aspecto
macroscopico atribuible a Tricholoma boudieri Barla, con coloraciones generales
pardo grisaceas con tonalidades mas o menos rojizas en pileo y estipite, asi
como con frecuentes decoloraciones rojizas en las laminas (CHRISTENSEN &
HEILMANN-CLAUSEN, 2013). La muestra JA 9373, en cambio, al igual que la
muestra registrada en iNaturalist con el n° 101667225, podria identificarse
macroscopicamente con una de las formas verdosas de Tricholoma saponaceum


https://www.inaturalist.org/observations/101667225

(Fr.: Fr.) P. Kumm (CHRISTENSEN & HEILMANN-CLAUSEN, 2013; RIVA, 1988
act. 2003).
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Figura 2: Tricholoma croceoflavescens JA 9373.



Figura 3: Tricholoma croceoflavescens JA 9374.

Figura 4: Tricholoma croceoflavescens JA 9789.
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Figura 5: Hipotesis filogenética de Tricholoma sect. Contextocutis.



